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От авторов

Уважаемые коллеги, вы держите в  руках издание, посвя-
щённое анализу патологических генетических полиморфизмов 
тромбофильного спектра в  персонифицированном прогнозе 
тяжести течения новой коронавирусной инфекции, вызванной 
SARS-CoV-2.

Ряд исследователей приводят данные теории о генетических 
факторах риска развития тяжелой формы коронавирусной ин-
фекции: миссенс- мутации, полиморфизмы генов, экспрессия 
белков- рецепторов; изучается влияние генотипа на механизм 
иммунного ответа при вирусной инвазии. Анализ сопутствую-
щих патологий, связанных с  тяжелым течением COVID-19 на 
генетическом уровне, поможет идентифицировать возможные 
гены и  сигнальные пути, влияющие на патогенез и  исход ин-
фекции. Изучение вопросов наследственной предрасположен-
ности к  тяжелому течению коронавирусной инфекции явля-
ется актуальным и перспективным для клинической медицины.

Нами накоплен собственный опыт ведения пациентов с тя-
жёлым течением новой коронавирусной инфекции в зависимо-
сти от патологических генетических полиморфизмов как био-
маркеров тяжести течения болезни и рисков неблагоприятного 
исхода, результаты которого представлены в издании.
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Врач-невролог высшей категории отделе-
ния для больных с нарушением мозгового 
кровообращения БУЗ ВО ВГКБСМП № 1, 
профпатолог, ботулинотерапевт, канди-
дат медицинских наук.
Во время пандемии COVID-19 — заве-
дующая отделением № 3 для лечения па-
циентов с новой коронавирусной инфек-
цией COVID-19, не нуждающихся в ИВЛ.   

Автор 80 научных публикаций, 2 моно-
графий, программы для системы Android, позволяющей рассчитать риск 
возникновения ишемического инсульта, коэффициента прогнозирова-
ния риска развития повторного ишемического инсульта в зависимости 
от анализов ДНК,  программы для системы Android, позволяющей рас-
считать риск тяжёлого течения НКИ COVID-19 в зависимости от полу-
ченных анализов ДНК на наличие генетической предрасположенности к 
«сосудистым катастрофам»,  программы для системы Android, позволяю-
щей рассчитать данные генетического паспорта у лиц молодого возраста 
с ишемическим инсультом. 

Сфера научных интересов: особенности клинико-нейровизуализацион-
ных данных повторных ишемических инсультов у лиц молодого и сред-
него возраста; генетика ишемического инсульта у лиц молодого возраста; 
фармакогенетика антиагрегантов, антикоагулянтов, противосудорожных, 
гипотензивных препаратов, препаратов группы ПИТРС; генетика тяже-
лого течения Новой коронавирусной инфекции, вызванной SARS-CoV-2; 
ботулинотерапия.
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Авторы

Игорь Николаевич Банин
 https://orcid.org/0000-0003-2359-9215

Главный врач БУЗ ВО ВГКБСМП № 1, до-
цент кафедры ургентной и факультетской 
хирургии ВГМУ им. Н. Н. Бурденко, кан-
дидат медицинских наук.

Автор 60 научных публикаций, 2 моногра-
фий, 9 патентов, программы для системы 
Android, позволяющей рассчитать риск 
тяжёлого течения НКИ COVID-19 в зави-
симости от полученных анализов ДНК на 
наличие генетической предрасположен-

ности к «сосудистым катастрофам», программы для системы Android, 
позволяющей рассчитать данные генетического паспорта у лиц молодого 
возраста с ишемическим инсультом.

Сфера научных интересов: применение гетеротермических режимов са-
нации брюшной полости в комплексе лечения острого перитонита; про-
филактика гастродуоденальных кровотечений; применение сурфактанта 
в лечении пневмонии, вызванной новой коронавирусной инфекцией 
COVID-19; фармакогенетика антиагрегантов, антикоагулянтов; генетика 
тяжелого течения Новой коронавирусной инфекции, вызванной SARS-
CoV-2; ботулинотерапия.
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